
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1cm8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSPPPARSG~ 
p38g        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSPPPARSG~ 
11120692.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSPPPARKG~ 
7305253.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSSPPPARKG~ 
9506991.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~LIRKRG~ 
13994136.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~LTRKRG~ 
p38d        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~LIRKKG~ 
27663774.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~GPRAG~~ 
10092599.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~GPRAG~~ 
p38b        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~GPRAG~~ 
13591928.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~QERPT~~ 
10092590.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~QERPT~~ 
p38a        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~QERPT~~ 
p38b.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~RKMAK~~ 
Mpk2.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~VSITKK~ 
pmk-2.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGMSATMGDSA 
pmk-1.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFPQTTMDH~~ 
pmk-3.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASVPSSSSLPVSHVRRHEDVSTPSAPPTKRSNNQSQPPESYEPNTWLQQQREQEQQKKLAAENIKKQSIEATGNNEM 
P38c.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MP~~~~~~~~~ 
27688745.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSQISMPVQENNLVLPCG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDGLFSRERLHTEEKNRVTIVGTTYSQELFETPL~~~ 
27688743.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MELRVLIEPQVKRVTIVGTTYSQELFETPL~~~ 
6679072.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAYNGGTSAAAAGHHHHHHHHLP~~~~~HLPPPHLHHHHHPQHHLHPGSAAAVHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQQHTPSAAAAAAAAAAAAAMLNPGQQQPYFPSPAPGQ 
NLK         ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAYNGGTSAAAAGHHHHHHHHLP~~~~~HLPPPHLHHHHHPQHHLHPGSAAAVHP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQQHTSSAAAAAAAAAAAAAMLNPGQQQPYFPSPAPGQ 
nmo.AA      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VSMSLVQGGAAGGAPQGASAILAA~~AAPYYQPPA~~~ 
lit-1.AA    MVSWGRGKDAYYLYISREQEEDDDDSLSFYSSQKDTEDEFCGCLFPDPEIPGSSSSSGCSSSSTELYDLAAAHAALISRQQQILSQAIPIIPEHQLAAVAAHHQHHQQLHPSVQYQLVAAATHHNHHQPQAAQPHYSAVVPRSDVIQQPPHFALHHHLQNLVQQQQQQQAHHHHQQLVGEMALVSHTHPAAVGSTTCYEK 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1cm8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQEVTKTAWEVRAVY~~~~RDLQPVGSGAYG~AVCSAVDGRTGAK~~VAIKKLYRPFQSELFAKRAYRELRLLKHMRHENVIGLLDVFTP~~~DETLDDFTDFYLVMPFMGTDLGKLMKHEKLG~~~~~~~~EDRIQFLVYQMLKGLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38g        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQEVTKTAWEVRAVY~~~~RDLQPVGSGAYG~AVCSAVDGRTGAK~~VAIKKLYRPFQSELFAKRAYRELRLLKHMRHENVIGLLDVFTP~~~DETLDDFTDFYLVMPFMGTDLGKLMKHEKLG~~~~~~~~EDRIQFLVYQMLKGLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
11120692.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQEVTKTAWEVRAVY~~~~QDLQPVGSGAYG~AVCSAVDSRTGNK~~VAIKKLYRPFQSELFAKRAYRELRLLKHMRHENVIGLLDVFTP~~~DETLDDFTDFYLVMPFMGTDLGKLMKHETLS~~~~~~~~EDRIQFLVYQMLKGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
7305253.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQEVTKTAWEVRAVY~~~~QDLQPVGSGAYG~AVCSAVDSRTGNK~~VAIKKLYRPFQSELFAKRAYRELRLLKHMRHENVIGLLDVFTP~~~DESLDDFTDFYLVMPFMGTDLGKLMKHETLS~~~~~~~~EDRIQFLVYQMLKGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9506991.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYKQDINKTAWELPKTY~~~~LAPAHVGSGAYG~AVCSAIDKRTGEK~~VAIKKLSRPFQSEIFAKRAYRELLLLKHMHHENVIGLLDVYTP~~~ATSVRNFQDFYLVMPFMQTDLQKIMGME~FS~~~~~~~~EEKVQYLVYQMLKGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13994136.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYKQDINKTAWELPKTY~~~~LAPAHVGSGAYG~AVCSAIDRRTGEK~~VAIKKLSRPFQSEIFAKRAYRELLLLKHMHHENVIGLLDVFTP~~~ASSLRSFHDFYLVMPFMQTDLQKIMGME~FS~~~~~~~~EDKVQYLVYQMLKGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38d        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYKQDVNKTAWELPKTY~~~~VSPTHVGSGAYG~SVCSAIDKRSGEK~~VAIKKLSRPFQSEIFAKRAYRELLLLKHMQHENVIGLLDVFTP~~~ASSLRNFYDFYLVMPFMQTDLQKIMGME~FS~~~~~~~~EEKIQYLVYQMLKGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27663774.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQELNKTVWEVPQRL~~~~QGLRPVGSGAYG~SVCSAYDARLRQK~~VAVKKLSRPFQSLIHARRTYRELRLLKHLKHENVIGLLDVFTP~~~ATSIEDFSEVYLVTTLMGADLNNIVKCQALS~~~~~~~~DEHVQFLVYQLLRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
10092599.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQELNKTVWEVPQRL~~~~QGLRPVGSGAYG~SVCSAYDARLRQK~~VAVKKLSRPFQSLIHARRTYRELRLLKHLKHENVIGLLDVFTP~~~ATSIEDFSEVYLVTTLMGADLNNIVKCQALS~~~~~~~~DEHVQFLVYQLLRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38b        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQELNKTVWEVPQRL~~~~QGLRPVGSGAYG~SVCSAYDARLRQK~~VAVKKLSRPFQSLIHARRTYRELRLLKHLKHENVIGLLDVFTP~~~ATSIEDFSEVYLVTTLMGADLNNIVKCQAGAHQGARLALDEHVQFLVYQLLRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13591928.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQELNKTVWEVPERY~~~~QNLSPVGSGAYG~SVCAAFDTKTGHR~~VAVKKLSRPFQSIIHAKRTYRELRLLKHMKHENVIGLLDVFTP~~~ARSLEEFNDVYLVTHLMGADLNNIVKCQKLT~~~~~~~~DDHVQFLIYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
10092590.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQELNKTIWEVPERY~~~~QNLSPVGSGAYG~SVCAAFDTKTGHR~~VAVKKLSRPFQSIIHAKRTYRELRLLKHMKHENVIGLLDVFTP~~~ARSLEEFNDVYLVTHLMGADLNNIVKCQKLT~~~~~~~~DDHVQFLIYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38a        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYRQELNKTIWEVPERY~~~~QNLSPVGSGAYG~SVCAAFDTKTGLR~~VAVKKLSRPFQSIIHAKRTYRELRLLKHMKHENVIGLLDVFTP~~~ARSLEEFNDVYLVTHLMGADLNNIVKCQKLT~~~~~~~~DDHVQFLIYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38b.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYKLDINRTEWEIPETY~~~~QNLQPVGQGAYG~QVCKAVVRGTSTK~~VAIKKLARPFQSAVHAKRTYRELRLLKHMDHENVIGLLDVFHPGQPADSLDQFQQVYMVTHLMDADLNNIIRTQKLS~~~~~~~~DDHVQFLVYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Mpk2.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FYKLDINRTEWEIPDIY~~~~QDLQPVGSGAYG~QVSKAVVRGTNMH~~VAIKKLARPFQSAVHAKRTYRELRLLKHMDHENVIGLLDIFHPHPANGSLENFQQVYLVTHLMDADLNNIIRMQHLS~~~~~~~~DDHVQFLVYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-2.AA    SIPGVFFADFGPAPPEITPEGYHEVELNKTKWVLPQWY~~~~NSLKPLGEGAYG~VVCTAEYEPTGDR~~VAIKKFFRPFQSTIHAKRTYRELKLLRTLQHDNVLEMIDVFTP~~~DPDASSLNNVYFVSVLMGSDLQNIMKIQRLT~~~~~~~~DEQIQLLIYQVLRGLKYMSHQNFNSTIILKKLMHPFQRRNTRFRL 
pmk-1.AA    ~~~~~~~~ILHPTP~~~~REGYYVVELNRSVWVVPNYY~~~~INLTPIGTGAYG~TVCAAECTRSGTR~~VAIKKFNRPFQSIIHARRTYRELRLLRCMCHENIIDLLDVFTP~~~NENVNDIEDVYFVSMLMGADLSNILKIQRLN~~~~~~~~DDHIQFLVYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-3.AA    VGEEEEDILSKPCG~~PHKRRFQFVMIRNITFAIPEGYDVEPNSIEYLGGGSFGNVIKTSAVCRDGLRRYVAIKKMREPFFDPHHARRIFRETKLLQLMRHDNIICALDIYTP~~~~DEENDFRDVYVVTEFAGRSLYQILKQQRDYG~~RRVLTDEHIKFIIYQIIRALK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
P38c.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFVRVAINESLWEFPDIY~~~~EFVRFLGGGSFG~QVAKVRLRGTENY~~FAMKRLMRPFEREEDAKGTYREIRLLKHMNHRNVISLLNVFHP~~PAHNMMEFQQVYLVTHLMDADLHRYSRSKRMS~~~~~~~~DQEIRIILYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27688745.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FQESRATIHNSRLG~~~~~GKRPNGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QALKTKPAELS~~~~~~~~~~HGKMETYSKGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KELMQSDLHKIIVSPQPLS~~~~~~~SDHVKVFLYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27688743.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FQESRATIHNSRLG~~~~~GKRPNGS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QALKTKPAELS~~~~~~~~~~HGKMETYSKGD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KELMQSDLHKIIVSPQPLS~~~~~~~SDHVKVFLYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
6679072.m   APGPAAAAPAQVQAAAAATVKAHHHQHSHHPQQQLDIE~~~~~PDRPIGYGAFG~VVWSVTDPRDGKR~~VALKKMPNVFQNLVSCKRVFRELKMLCFFKHDNVLSALDILQP~~~~PHIDYFEEIYVVTELMQSDLHKIIVSPQPLS~~~~~~~SDHVKVFLYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
NLK         APGPAAAAPAQVQAAAAATVKAHHHQHSHHPQQQLDIE~~~~~PDRPIGYGAFG~VVWSVTDPRDGKR~~VALKKMPNVFQNLVSCKRVFRELKMLCFFKHDNVLSALDILQP~~~~PHIDYFEEIYVVTELMQSDLHKIIVSPQPLS~~~~~~~SDHVKVFLYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
nmo.AA      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VPQDVQ~~~~~PDRPIGYGAFG~VVWAVTDPRDGRR~~VALKKLPNVFQSLVSSKRVFRELKMLCFFKHENVLSALDILQP~~~~PHLDFFQEIYVITELLQSDLHKIIVSPQHLS~~~~~~~ADHIKVFLYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
lit-1.AA    NQQKQQQVQQIPTQPQVAHVSSNAILAAAQPFYPPPVQD~~SQPDRPIGYGAFG~VVWSVTDPRSGKR~~VALKKMPNVFQNLASCKRVFREIKMLSSFRHDNVLSLLDILQP~~~~ANPSFFQELYVLTELMQSDLHKIIVSPQALT~~~~~~~PDHVKVFVYQILRGLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1cm8_A      YIHAAGIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~QADSEMXGXVVTRWYRAPEVILNWMRYTQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMITGKTLFKGS~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38g        YIHAAGIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~QADSEMTGYVVTRWYRAPEVILNWMRYTQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMITGKTLFKGS~~~~~~~~~~~~~~~ 
11120692.r  YIHAAGVIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~QADSEMTGYVVTRWYRAPEVILNWMRYTQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMITGKILFKGN~~~~~~~~~~~~~~~ 
7305253.m   YIHAAGVIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~QADSEMTGYVVTRWYRAPEVILNWMRYTQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMITGKILFKGN~~~~~~~~~~~~~~~ 
9506991.r   YIHSAGIVHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~HTDAEMTGYVVTRWYRAPEVILSWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMLTGKTLFKGK~~~~~~~~~~~~~~~ 
13994136.m  YIHSAGIVHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~HTDTEMTGYVVTRWYRAPEVILSWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMLTGKTLFKGK~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38d        YIHSAGVVHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~HADAEMTGYVVTRWYRAPEVILSWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAEMLTGKTLFKGK~~~~~~~~~~~~~~~ 
27663774.r  YIHSAGIIHRVGAAEGEGHPLCLGSWPYHTHALCTLQDLKPSNVAVNEDCELR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADEEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQTGAVSPQAVVLSYKDGPAVLTPWFREGDKAEGAHRKDFRWQTDSLLTLPPTVDIWSVGCIMAELLQGKALFPGNDCILGEQGQAGVPFS 
10092599.m  YIHSAGIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNVAVNEDCELRI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAP~~~~QADEEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAELLQGKALFPGN~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38b        YIHSAGIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNVAVNEDCELRI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~QADEEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAELLQGKALFPGS~~~~~~~~~~~~~~~ 
13591928.r  YIHSADIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~HTDDEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAELLTGRTLFPGT~~~~~~~~~~~~~~~ 
10092590.m  YIHSADIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~HTDDEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAELLTGRTLFPGT~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38a        YIHSADIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNLAVNEDCELKI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~HTDDEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAELLTGRTLFPGT~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38b.AA     YIHSAGVIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNIAVNEDCELRI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~PAESEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYNQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADIWSVGCIMAELLTGRTLFPGT~~~~~~~~~~~~~~~ 
Mpk2.AA     YIHSAGVIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNIAVNEDCELRI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLAR~~~~PTENEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYDQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIMAELITRRTLFPGT~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-2.AA    YIHSAGIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNIAVNERCEVKVFLSFSQLSFLILSFFKILDFGLAR~~~~AQDAEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYTQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDVWSVGCILAELVSGRPLFPGD~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-1.AA    YIHSADIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPSNIAVNEDCEL~~~~~~~~~~~~~~~~~KILDFGLAR~~~~QTDSEMTGYVATRWYRAPEIMLNWMHYTQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDVWSVGCILAELITGKTLFPGS~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-3.AA    YIHSANIIHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPGNLALTDDSDLMI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLARSLE~KKDTSLTQYVQTRWYRSPEVIYWKIDSYTN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LADMWSLGCIAAELLTGEPLFPGD~~~~~~~~~~~~~~~ 
P38c.AA     YIHSAGVVHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DLKPCNIAVNGNSEVRI~~~~~~~~~~~~~~~~~LDFGLSR~~~~MCADKMTDHVGTMWYLAPEIIFLRGQYTKA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDVWSVGCILAELITDRVLFRGE~~~~~~~~~~~~~~~ 
27688745.r  YLHSAGILHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIKPGNLLVNSNCVLKI~~~~~~~~~~~~~~~~~CDFGLARVEELDESRHMTQEVVTQYYRAPEILMGSRHYSNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDIWSVGCIFAELLGRRILFQAQS~~~~~~~~~~~~~~ 
27688743.r  YLHSAGILHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIKPGNLLVNSNCVLKI~~~~~~~~~~~~~~~~~CDFGLARVEELDESRHMTQEVVTQYYRAPEILMGSRHYSNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDIWSVGCIFAELLGRRILFQAQS~~~~~~~~~~~~~~ 
6679072.m   YLHSAGILHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIKPGNLLVNSNCVLKI~~~~~~~~~~~~~~~~~CDFGLARVEELDESRHMTQEVVTQYYRAPEILMGSRHYSNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDIWSVGCIFAELLGRRILFQAQS~~~~~~~~~~~~~~ 
NLK         YLHSAGILHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIKPGNLLVNSNCVLKI~~~~~~~~~~~~~~~~~CDFGLARVEELDESRHMTQEVVTQYYRAPEILMGSRHYSNA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDIWSVGCIFAELLGRRILFQAQS~~~~~~~~~~~~~~ 



nmo.AA      YLHSARILHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIKPGNLLVNSNCVLKI~~~~~~~~~~~~~~~~~CDFGLARVEEPDQAKHMTQEVVTQYYRAPEILMGARHYSSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDVWSVGCIFGELLGRRILFQAQN~~~~~~~~~~~~~~ 
lit-1.AA    YLHTANILHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DIKPGNLLVNSNCILKI~~~~~~~~~~~~~~~~~CDFGLARTWDQRDRLNMTHEVVTQYYRAPELLMGARRYTGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDIWSVGCIFAELLQRKILFQAAG~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
1cm8_A      ~DHLDQLKEIMKVTGTPPAEFVQRLQ~~~SDEAKNYMKGLPELEKKDFASILTNASPLA~~VNLLEKMLVLDAEQRVTAGEALAHPYFESLHDTEDEPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQK~YDDSF~~~~~~DDVDRTLDEWKRVTYKEVLSFKPP~~~~~~RQLGARVSKETPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38g        ~DHLDQLKEIMKVTGTPPAEFVQRLQ~~~SDEAKNYMKGLPELEKKDFASILTNASPLA~~VNLLEKMLVLDAEQRVTAGEALAHPYFESLHDTEDEPQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQK~YDDSF~~~~~~DDVDRTLDEWKRVTYKEVLSFKPP~~~~~~RQLGARVSKETPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
11120692.r  ~DHLDQLKEIMKVTGTPPPEFVQKLQ~~~SAEAKNYMEGLPELEKKDFASVLTNASPQA~~VNLLEKMLVLDAEQRVTAAEALAHPYFESLRDTEDEPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQK~YDDSF~~~~~~DDVDRTLEEWKRVTYKEVLSFKPP~~~~~~RQLGARVPKETAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
7305253.m   ~DHLDQLKEIMKITGTPPPEFVQKLQ~~~SAEAKNYMEGLPELEKKDFASVLTNASPQA~~VNLLERMLVLDAEQRVTAAEALTHPYFESLRDTEDEPK~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQK~YDDSF~~~~~~DDVDRTLEEWKRVTYKEVLSFKPP~~~~~~RQLGARVPKETAL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9506991.r   ~DYLDQLTQILKVTGVPGAEFVQKLK~~~DKAAKSYIQSLPQSPKKDFTQLFPRASPQA~~VDLLDKMLELDVDKRLTAAQALAHPLFEPLRDPEEETE~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQQPFDDAL~~~~~~ERENLSVDEWKQHIYKEIANFSPI~~~~~~ARKDSRRRSGMKLQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13994136.m  ~DYLDQLTQILKVTGVPGAEFVQKLK~~~DKAAKSYIQSLPQSPKKDFTQLFPRASPQA~~ADLLDKMLELDVDKRLTAAQALAHPFFEPFRDPEEETE~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQQPFDDAL~~~~~~EHEKLSVDEWKQHIYKEISNFSPI~~~~~~ARKDSRRRSGMKLQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38d        ~DYLDQLTQILKVTGVPGTEFVQKLN~~~DKAAKSYIQSLPQTPRKDFTQLFPRASPQA~~ADLLEKMLELDVDKRLTAAQALTHPFFEPFRDPEEETE~~~~~~~~~~~~~~~~~~AQQPFDDSL~~~~~~EHEKLTVDEWKQHIYKEIVNFSPI~~~~~~ARKDSRRRSGMKL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27663774.r  REDIDQLKRIMEVVGTPSPEVLAKIS~~~SEHARTYIQSLPPMPQKDLSSVFHGANPLA~~VDLLGRMLVLDSDQRVSAAEALAHAYFSQYHDPDDEPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEP~YDESV~~~~~~EAKERTLEEWKELTYQEVLSFKPL~~~~~~ETSQLPGTHEIEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
10092599.m  ~DYIDQLKRIMEVVGTPSPEVLAKIS~~~SEHARTYIQSLPPMPQKDLSSVFHGANPLA~~IDLLGRMLVLDSDQRVSAAEALAHAYFSQYRDPDDEPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEP~YDESV~~~~~~EAKERTLEEWKELTYQEVLSFKPL~~~~~~EPSQLPGTHEIEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38b        ~DYIDQLKRIMEVVGTPSPEVLAKIS~~~SEHARTYIQSLPPMPQKDLSSIFRGANPLA~~IDLLGRMLVLDSDQRVSAAEALAHAYFSQYHDPEDEPE~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEP~YDESV~~~~~~EAKERTLEEWKELTYQEVLSFKPP~~~~~~EPPKPPGSLEIEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
13591928.r  ~DHIDQLKLILRLVGTPGAELLKKIS~~~SESARNYIQSLAQMPKMNFANVFIGANPLA~~VDLLEKMLVLDSDKRITAAQALAHAYFAQYHDPDDEPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEP~YDQSF~~~~~~ESRDFLIDEWKSLTYDEVISFVPP~~~~~~PLDQ~~~~EEMES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
10092590.m  ~DHIDQLKLILRLVGTPGAELLKKIS~~~SESARNYIQSLAQMPKMNFANVFIGANPLA~~VDLLEKMLVLDSDKRITAAQALAHAYFAQYHDPDDEPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADP~YDQSF~~~~~~ESRDLLIDEWKSLTYDEVISFVPP~~~~~~PLDQ~~~~EEMES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38a        ~DHINQLQQIMRLTGTPPAYLINRMP~~~SHEARNYIQSLTQMPKMNFANVFIGANPLA~~VDLLEKMLVLDSDKRITAAQALAHAYFAQYHDPDDEPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADP~YDQSF~~~~~~ESRDLLIDEWKSLTYDEVISFVPP~~~~~~PLDQ~~~~EEMES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
p38b.AA     ~DHIHQLNLIMEVLGTPADEFMSRIS~~~SESARNYIRSLPVMPRRNFRDIFRGANPLA~~IDLLEKMLELDADKRITAEQALAHPYMEKYHDPTDEQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~AAL~YDQSF~~~~~~EENELPVEKWREMVFSEVTAFKPT~~~~~~AAFAELLPKEQ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Mpk2.AA     ~DHIHQLNLIMEMLGTPPAEFLKKIS~~~SESARSYIQSLPPMKGRSFKNVFKNANPLA~~IDLLEKMLELDAEKRITAEEALSHPYLEKYAEPSVEQT~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPP~YDHSF~~~~~~EDMDLPVDKWKELIYKEVTNFKPP~~~~~~PSYAQVLKDVK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-2.AA    ~DHIDQLTKIMSVVGTPKEEFWSKIQ~~~SEEARNYIKNRSPIIRQDFVTLFPMASPYA~~LELLEMMLILDPDRRISVSSALRHDYLREYSVPNDEPV~~~~~~~~~~~~~~~~~~AMDTVINSIVTIDPAEERATTLSDWRELIWNEIRLFQNSARRLSFVSCTDTEEEPMKI~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-1.AA    ~DHIDQLTRIMSVTGTPDEEFLKKIS~~~SEEARNYIRNLPKMTRRDFKRLFAQATPQA~~IDLLEKMLHLDPDRRPTAKEAMEHEYLAAYHDETDEPI~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEEMDLN~~~~~~~DDVRADTIDEWKKIIWEEISDFQKN~~~~~~VAFADEEEDEEKMES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
pmk-3.AA    ~EPNAQYQRITQLCGSPDEELLTKIENDNSSAIKAVIQSYTTHKRRNFRDVFSAHNPSEDFIDLLEKLLVLDPEKRITVEEAIQHPYLAEFSLPEDEPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~ADHIFDLD~~~~~~~DSQARTRFEWRDAVWKEIMNYKRL~~~~~~~SSSPLIPGEADR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
P38c.AA     ~NYVSQIRCLINIMGTPTREFITGIS~~~MERSRNYLEGYPLRQRCDFHHLFMGYDVQA~~IDLMEKMLEMVPEKRITAAEAMLHPYLRDLIEPHHHAED~~~~~~~~~~~~~~~~~TAPVYDQNF~~~~~~ENMVLPVKCWKELVSHEIRNFRPD~~~~~~~~~~~~~QLDLHF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27688745.r  ~~PIQQLDLITDLLGTPSLEAMRTACEG~~AKAHILRGPHKQPSLPVLYTLSS~~QATHEAVHLLCRMLVFDPSKRISAKDALAHPYLDEGRLRYHTCMCKCCFSTSTG~~RVYTSDFEPVTNPKFDDTFEKNLS~~SVRQVKEIIHQFILEQQKGNRVPLCINPQSAAFKSFISDVDRAFLVLTLLLDQTVYEINHPVI 
27688743.r  ~~PIQQLDLITDLLGTPSLEAMRTACEG~~AKAHILRGPHKQPSLPVLYTLSS~~QATHEAVHLLCRMLVFDPSKRISAKDALAHPYLDEGRLRYHTCMCKCCFSTSTG~~RVYTSDFEPVTNPKFDDTFEKNLS~~SVRQVKEIIHQFILEQQKGNRVPLCINPQSAAFKSFISDVDRAFLVLTLLLDQTVYEINHPVI 
6679072.m   ~~PIQQLDLITDLLGTPSLEAMRTACEG~~AKAHILRGPHKQPSLPVLYTLSS~~QATHEAVHLLCRMLVFDPSKRISAKDALAHPYLDEGRLRYHTCMCKCCFSTSTG~~RVYTSDFEPVTNPKFDDTFEKNLS~~SVRQVKEIIHQFILEQQKGNRVPLCINPQSAAFKSFIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STVA 
NLK         ~~PIQQLDLITDLLGTPSLEAMRTACEG~~AKAHILRGPHKQPSLPVLYTLSS~~QATHEAVHLLCRMLVFDPSKRISAKDALAHPYLDEGRLRYHTCMCKCCFSTSTG~~RVYTSDFEPVTNPKFDDTFEKNLS~~SVRQVKEIIHQFILEQQKGNRVPLCINPQSAAFKSFIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STVA 
nmo.AA      ~~PVQQLELITELLGTPTMEDMRHACEG~~ARTHMLRRAPKPPSFSVLYTLSS~~HATHEAVHLLCQMLVFDPDKRISVTDALAHPYLDEGRLRYHSCMCKCCFTTSAGM~RQYTADFEPSAGQPFDDLWERKLT~~SVQQVKEEMHKFIAEQLQTGRVPLCINPQSAAFKSFAR~~~~~~~~~~MRKSTTTTTTTTTTT 
lit-1.AA    ~~PIEQLQMIIDLLGTPSQEAMKYACEG~~AKNHVLRAGLRAPDTQRLYKIASPDDKNHEAVDLLQKLLHFDPDKRISVEEALQHRYLEEGRLRFHSCMCSCCYTKPNMPSRLFAQDLDPRHESPFDPKWEKDMSRLSMFELREKMYQFVMDRPALYGVALCINPQSAAYKNFAS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SSVA 
 
                    810       820       830       840          
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|. 
1cm8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p38g        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
11120692.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
7305253.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
9506991.r   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
13994136.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p38d        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
27663774.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
10092599.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p38b        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
13591928.r  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
10092590.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p38a        ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
p38b.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
Mpk2.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
pmk-2.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
pmk-1.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
pmk-3.AA    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
P38c.AA     ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
27688745.r  QMMRCSSTFLVLAIVLPGPGRKVIAIPFYLATLDLGSNNTGP~~~~  
27688743.r  QMMRCSSTFLVLAIVLPGPGRKVIAIPFYLATLDLGSNNTGP~~~~  
6679072.m   QPSEMPPSPLVWE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
NLK         QPSEMPPSPLVWE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
nmo.AA      TCTAAPAAAPIRRRLLLRCPREPIQVQIEILGARSPLTRTTRYRHA  
lit-1.AA    QASELPPSPQAW~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


